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中、英文摘要及關鍵詞(keywords) 
 

根據我們先前的研究，是以聚合酶鏈鎖反應與南方雜交法偵測非家族性乳癌病人HPV、

CMV、EBV、HSV-1、HSV-2 和 HHV-8之DNA，結果發現HHV-8與乳癌之間具有相關性

存在(P<0.01)。因此，需要進一步調查乳癌淋巴結狀態與病毒感染之相關性。總共有62位乳

癌病人參與此回溯性研究。以六個具有潛在致癌性病毒來探討乳癌淋巴結狀態和治療結果

之間的相關性。統計分析各個變項，包括病毒陽性率與臨床特徵。比較淋巴結陽性和淋巴

結陰性之間，其病毒陽性率沒有顯著差異(P>0.05)。 當不考慮病毒性因子時，沒有一變項

與存活率具有相關性。然而，腫瘤週期、腫瘤大小、淋巴結狀態和雌激素接受器等變項與

無復發存活率之間具有相關性存在(P<0.05)。就病毒因子而言，病毒的感染數量與存活率和

無復發存活率具有相關性。當V0或 V(0, 1)組與其他多病毒感染組做比較時，二組其存活

率、無復發存活率皆具有顯著差異( P<0.005；P<0.001)。研究結果發現HSV-1、HHV-8、EBV、

CMV、HPV與存活率有關，然而，只有HHV-8和CMV與無復發存活率有關(P<0.05；P <0.01)。

病毒性因子與人類乳癌具有顯著的相關性，不僅是在致癌性過程，也呈現在存活率、無復

發存活率上。 

 
關鍵詞：存活率、無復發存活率、病毒、淋巴結、聚合酶鏈反應、南方雜交法 
 

Our previous study based on the results of PCR and Southern hybridization for the detection of 

HPV, CMV, EBV, HSV-1, HSV-2 and HHV-8 DNA in non-familial breast cancer patients suggest 

that the viruses associated with breast cancer are HHV-8>EBV (P<0.01). Therefore, efforts were 

made to further investigate the association between breast cancer with node status and viral 

infections. 62 breast cancer patients and their mammary specimens were enrolled in this 

retrospective study. The presence of these six potential oncogenic viruses was analyzed to 

establish the relationship between nodal status and treatment outcome. Statistical analysis were 



 II

used for the assessment of variables, including viral positivity and clinical feature. Viral positivity 

was not significantly different comparing node-positive and node-negative patients (P>0.05). 

When the viral factors were not entered for statistical analyses, no variable was significantly 

related to overall survival. However, tumor stage, tumor size, nodal status and estrogen receptor 

were significantly related to relapse-free survival (P<0.05). For viral factors, the number of 

infecting viruses is related to the overall and relapse-free survivals. Only when V0 or V(0, 1) was 

grouped for comparison with other multiply virus-infected subgroups, were the overall and 

relapse-free survivals significantly different (P<0.005 or <0.001). The results suggest that HSV-1, 

HHV-8, EBV, CMV and HPV were relate to overall survival, however, only HHV-8 and CMV 

were related to relapse-free survival (P<0.05 or <0.01). Virus factor is significantly related to 

human breast cancer, not only in terms of the oncogenetic process, but also in overall and 

relapse-free survivals. 

 

Key words: overall survival; relapse-free survival; virus, lymph-node; polymerase chain reaction; 

Southern hybridization.
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計畫成果自評： 

本計畫第一部份將進一步進行其存活率預測與病毒感染因子的關聯性的追蹤分析，這部份

已發表論文（Tsai JH, Hsu CS, Tsai CH, Su JM, Liu YT, Cheng MH, Wei JCC, Chen FL, Yang 

CC. Relationship between viral factors, axillary lymph-node status and survival in breast cancer. 

J Cancer Res Clin Oncol 2006, in press. (SCI, IF=2.503)），即將於 2007 年 1 月份出版。本計畫

第二部份也已收集乳癌、子宮頸癌、口腔癌患者治療前後血清，進行 Metaloproteinase 2, IL-6

及 IL-11 檢測與比較分析，仍在進行。 
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可供推廣之研發成果資料表 

█ 可申請專利  □ 可技術移轉                                      日期：95 年 10 月 23 日 

國科會補助計畫 

計畫名稱：台灣地區乳癌患者存活率與病毒感染因子的關聯性及血

清標記之研究 

計畫主持人：楊繼江         

計畫編號：NSC 94-2314-B-040-027 學門領域：BR 婦產科及泌尿科

技術/創作名稱 
針對乳癌、甲狀腺瘤及纖維腺瘤相關病毒之用途、及含抗

彼之醫藥組成物 

發明人/創作人 楊繼江 

中文：一種針對乳癌、甲狀腺瘤及纖維腺瘤相關病毒之用

途、及含抗彼之醫藥組成物，特別是指一種利用多種病毒

因子檢測來得知罹患乳癌、甲狀腺瘤或纖維腺瘤的方法，

更進一步提供乳癌、甲狀腺瘤及纖維腺瘤高危險群的預

測、預防乳癌、甲狀腺瘤及纖維腺瘤的方法、乳癌、甲狀

腺瘤及纖維腺瘤預後之預測，以及乳癌、甲狀腺瘤及纖維

腺瘤之疫苗。 

技術說明 英文：A kit of assaying for diagnosis, a composition for inhibition, and 
a vaccine for prevention the multiple viruses related to breast cancer, 
thyroid tumor or fibroadenoma. The present invention relates to the 
samples of breast cancer infected with human herpesvirus (HHV-8) and
Epstein-Barr virus (EBV) showing statistical significance and the 
samples with non-cancerous and thyroid tumor infected with human 
cytomegalovirus (CMV) alone showing statistical significance. The 
present invention suggests that multiple viral factors are relate to 
human breast cancer not only in terms of the oncogenic processes 
revealed in our previous tissue-specimen study, but also in terms of 
overall and relapse-free survival, ultimately reflect treatment efficacy. 

可利用之產業 

及 

可開發之產品 

1. 乳癌、甲狀腺瘤及纖維腺瘤之檢測 
2. 乳癌高危險群的預測 
3. 乳癌、甲狀腺瘤及纖維腺瘤相關病毒之用途、及含抗

彼之醫藥組成物，更進一步提供乳癌、甲狀腺瘤及纖維腺

瘤之疫苗，以促進乳癌之治療。 

技術特點 

1. 本發明所提供之乳癌、甲狀腺瘤及纖維腺瘤之檢測，

係以多種乳癌、甲狀腺瘤及纖維腺瘤相關病毒，檢測受

測者有無罹患乳癌、甲狀腺瘤或纖維腺瘤，以做到乳癌

早期診斷。 
2. 本發明所提供之乳癌高危險群的預測，係檢測多種乳

癌、甲狀腺瘤及纖維腺瘤相關病毒，係以多重病毒結合

附件二 
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的效應與乳癌的關聯，評估受測者罹患乳癌之機率，以

作為乳癌、甲狀腺瘤及纖維腺瘤風險的預測，達到預防

乳癌、甲狀腺瘤及纖維腺瘤的目的。 
3. 本發明之乳癌、甲狀腺瘤及纖維腺瘤相關病毒之用

途、及含抗彼之醫藥組成物，更進一步提供乳癌、甲狀腺

瘤及纖維腺瘤之疫苗，以促進乳癌之治療。 

推廣及運用的價值 

1. 一種針對乳癌、甲狀腺瘤及纖維腺瘤相關病毒之用

途、及含抗彼之醫藥組成物，係在受測者檢體中確認單純

疱疹病毒第一型(HSV-1)、單純疱疹病毒第二型(HSV-2)、
愛波斯坦-巴爾病毒(EBV)、巨細胞病毒(CMV)、人類乳頭

狀瘤病毒(HPV)及人類疱疹病毒第八型(HHV-8)的存在與

否，作為乳癌、甲狀腺瘤及纖維腺瘤之檢測方法。 
2. 本發明更進一步提供乳癌高危險群的預測、預防乳癌

的方法、乳癌預後之預測，以及乳癌、甲狀腺瘤及纖維腺

瘤之疫苗。 

※ 1.每項研發成果請填寫一式二份，一份隨成果報告送繳本會，一份送 貴單位

研發成果推廣單位（如技術移轉中心）。 

※ 2.本項研發成果若尚未申請專利，請勿揭露可申請專利之主要內容。 
※ 3.本表若不敷使用，請自行影印使用。 


